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Epigénekrol nem szoktunk beszélni, epigenetika azonban van és epigenetikainak tekintjiik
valamely jelleg 0Oroklodését akkor, ha annak tovabbadasa sejtrol-sejtre, nemzedékrdl-
nemzedékre nem nukleotid sorrendben rdgzitett. Ebben az értelmezésben az epigenetikai
oroklodést tekinthetjiik génmikodési mintdzatok megdrzésének a sejtosztodasok soran.
Molekularis alapjat tekintve ez kromatinszerkezeti jellegzetességek fenntartasa: a DNS és
hozza kapcsolodd fehérjék Osszecsomagoloddsanak megdrzése ¢€s tovabbadasa. A
kromatinszerkezetet a DNS metilacios allapot, a hisztonok tipusai és modositasai, szamos
transzlaciora nem keriild RNS-féleség (ncRNS) és sok-sok DNS- és hiszton-kotd fehérje
egylittesen hatarozza meg. Az epigenom ezeknek a molekulaknak és kapcsolataiknak az
Osszessége, beleértve a nukleoszomék elrendezddését, a DNS és a hisztonok moédositasait,
valamint a DNS szekvenciarészletekhez és a hisztonokhoz kapcsoloddé RNS ¢és
fehérjefaktorokat és azok kolcsonhatasait is. Az eldzdekbdl kovetkezhet, hogy az epigenom
megvaltozasait eldoidézd agenseket epimutagének. Szamos patogén baktériumtorzs sorolhato
ebbe a kategoridba, azaz rendelkezik olyan képességekkel, amelyekkel az epigenomot
modositani tudja eldosegitve ezzel sajat szaporodasat és/vagy gyengitve a gazdaszervezet
védekezd rendszerét. Bacillus, Campylobacter, Chlamydia, Helicobacter, Legionella,
Mycobacterium, Shigella és szamos tovabbi baktérium csoport fajai képesek DNS és hiszton
modositasokat, nukleoszoma éatrendezést, ncRNS szintézist és érést ugy megvaltoztatni, hogy
annak eredményeként immunreakciokban szerepet jatszo terméket kodold gének kifejezodése
modosul. A megvaltozott génmikodeés hatassal lehet az Aaltalanos ¢és specifikus
immunvalaszra, az immunmemoridra és autoimmun folyamatok kialakulasara. Az epigenom
modositasaira hasznalt baktérium mechanizmusok megismerése ezért fontos adatokat

szolgaltathat a bakterialis fertdzések ¢s megbetegedések lekiizdéséhez.

Az eldadds az eldbbiek szerint értelmezett epigenom legfontosabb jellegzetességeit és
megvaltozasi lehetdségeinek tipusait fogja bemutatni huméan patogén baktériumok

immungének expresszidjara kifejtett hatasanak példaival.



